Groupe de travail LIMS
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« Besoin

— Volumétrie analyses MS et MS/MS induite par :
* Le nombre de personnes soumettant des échantillons
* Le nombre et la nature des instruments utilisés sur la plate-forme
» La complexité des échantillons (durée des LC)
— Démarche qualité
» Tracgabilité des expérimentations

« Evaluation des outils commerciaux (LIMS)

— Couverture fonctionnelle inappropriée

» Gestion rigide de l'activité qui vise I'uniformité des traitements et non pas le travail
prospectif

» Absence de gestion des données électroniques
+ Manque d’ouverture

maintenance

paramétrage V
; configuration

planning instruments

calendrier
tockage

échantillons

W systéme de facturation

législation
respect des
obligations Iégales
utilisateurs
Production de rapports
contréle qualité

Organisation lecteur de code barre

workflow
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« Juin 2004 - Informatique et Bioinformatique pour la protéomique (INRIA)
— « Intention et proposition autour de la gestion des données de protéomique »

Intention
« Concevoir et développer un systéme de gestion des données de la plate-forme.
+ Le systeme de gestion des données doit :
— Permettre de conserver une trace de l'activité de la plate-forme
— Permettre de conserver les données générées
— Etre un support aux analyses
— Etre un systéme modulaire
Proposition
» Larichesse du systeme dépend directement des forces de développement en présence

- Mutualiser les efforts de développement de différentes plate-forme

« Création d'un groupe de travail « LIMS »
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listorique

 Novembre 2004 : 1ére réunion du groupe de travail
» 13 participants (7 plates-formes ou laboratoires)

— Contenu
« Comparaison de l'infrastructure, des pratiques et des objectifs des différentes plate-formes.
— Décisions
» Création d'un groupe dit « opérationnel » par opposition au groupe chargé de définir les
spécifications du systéme
— 1,5 personne

* Mai 2005 : 2éme réunion du groupe de travail
» 13 participants (6 plates-formes ou laboratoires)
— Contenu
« Définition du périmétre fonctionnel
» Ordonnancement des fonctionnalités
— Décision
* Une personne a mi-temps rejoint le groupe « opérationnel »
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 Mai 2005
— Transfert du code du systeme vers un serveur géré par I'INRA
— 4 jours de formation

* Juin 2005
— Mimi Grebici effectue son stage de Master Pro sur la plate-forme Rhéne Alpes (3
mois)
« Juillet 2005

— Une personne supplémentaire rejoint le groupe (mi-temps)

— 2 jours de formation
 Et depuis ?

— Pas d'autre réunion du groupe de travail

— Seule la Génopble Rhéne Alpes participe au développement
 Pourquoi ?

— Manque évident de moyens de la part des plates-formes intéressées

— Complexité des technologies utilisées

— Lourdeur du travail d'animation
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 PIMS

« Plus qu'un simple outil, il s'agit d'une infrastructure de gestion des données de
spectrométrie de masse

BackPims
« Transfert les données
* Enregistrement d’information dans la base
de données
» Nettoyage des disques des instruments

[ ]| Pc utilisateur

Pc utilisateur

Passerelle

SAN

4.5 To de disques durs
Robot de sauvegarde

WebPims
« Organisation de l'activité
 Gestion des acquisitions
» Acces aux données
« Gestion des archivages
 Gestion des échantillons
» Génération d’états de sortie
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REDN

- Etat des lieux du systeme

— Version 1.0
* Mise en service en Novembre 2004
« Ajout de nouvelles fonctionnalités durant 'année 2005

— Version 2.0
* Installée depuis Mai 2006
» (Gestion des échantillons

— Charge actuelle
« ~15 utilisateurs
* 4 instruments
« ~ 280 échantillons / mois
« ~ 250 Go (données brutes et listes de pics) / mois
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« Organisation de I'activité du laboratoire

Programmes de Recherche
au sein desquels la plate-forme est
partie prenante.

- - T — Projets Scientifiques
Projets Scientifiques Orphelins
réalisés au sein de la plate-forme réalisés au sein de la plate-forme
Etudes Etudes Orphelines
regroupent une série d’échantillons regroupent une série d’échantillons

EEX
'F'l

2} PIMS - Microsoft Internet Explorer,

Fle Edit Vew Favortes Iools Help

B ks
Etude Campagne SILAC jan2006

ress | €] http: ] delkaS177:5008Pim:

Fiche d'identité de I'étude

LaaTer wallagher Date te création 2008-02-01

Etuek Type didentification:
CMS ot LCMSMS

— Actuellement
* 17 Programmes

ort &6 préparés chez Ganoway aves un mar ol
ES-12CES0-13C. Les membranes plasmioues ont &t préparées par deux

» 87 Projets dont 19 “orphelins”
J 1 p . 3 P
» 267 Etudes dont 25 “orphelines @

%J Local ntranet

€] Dane
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. . y
* Préparation de I'espace
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2 PIMS - Microsoft Internet Explarer

B EH ew Fpomes [ook hen

Gestion des échantillons

— Création

» Saisie des informations relatives aux échantillons

* l|dentification

e ] P e 5177 BODRIPE DN viaen_Zudy jsf

Eiude Campagne SILAC jan2006

cdans s Cacke cht prept Specei SLAC

iste des échanlillons
e || pSSACOA_TI b2 B TKI b PEISCECIZC poe?  Wlange virl] ES136 B0 20 [ a
ESSLACOATI b4 B, Txi1doms ES1SCEDIIC s habargs vhd 1 SUFSH3CEDIGC o o
Exmrtions | | posLach_10 Lpaast ' L]
— EssLACO_11 = 1 =
AEREE || Esstaco 13 = 1 L]
EssLaco4 14 Lrazet 1 =
- —1t
hemisbons | | poct acor 16 = 1 =
Pims Version 202
Wit 12345 semin
&loore 1]

Craation d'échantillons

Vous allez enregistrer | réception demowweaux échamtillonsAssurezvous gue
I'étude chorsie est bien celle déswée. Une foiz les échantillons enregistrés il n'est pas
possible de madifier ce choix.

Llenregistrement se fait en 3 dlapes

« Etape 13:Saizie des informations sur les caractéristiques des échantillans
(Cirigine Biologigue], ainsi gue la nombre des échantillons

+ Etape 23 Saigie des Infarmations propre & chagque échantillon

« Etape 33 Validation des infarmations

Exemple ]

Etape 1/3

Rasponzabls | Galsgharaghnsd Dt derregistrement . J0A0S2006

[ Origine biologinue T

ESpECE (Humana . tatra._): () - ot

GENMESIT e, ). - -

(J
Tl siCebie firsu flude bebogque,. - - v D
[J
8]

Localisation sub-cellulalre - »

Fichiers attachés |
Fichien Type

: J®
Ajaidar un hchisr

X Nombre déchantillons |1

Remeattres & réro

") Walsurs recuises

Suneant >
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* Description de I'’échantillon
] origine biologique
] volume
| pré-traitement

* Description de la demande

* Informations annexes
* Fiche Demande d’analyse
* Fiche Echantillon



 Gestion des échantillons
» Planification des analyses

Fle ESt gew Faeortes Tock  pep 3
B
Sl ng-général » Liste d’échantillons & passer en masse
Liste des échantillons en attente d'acquisition ] etude de rattachement
Vot b et 1 e duc st e et ] identification

| propriétaire de I'’échantillon

= » Export Excel
Suganisation
Etate soutia
Planifeation G Smp el GeriSmpels b GTOF s EL B L LI
ChiSrpans 2a G Snpals fubn T Lina Teas TOFITCF soo 20 (ET)
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. Gl Srpat0S M G Smpslits feuhn AGTOF U Vet TOFTOF spot 30 (ET)
Activea SPWOErpn0d M SPWGEngndz b QTOF Lina Sxackng
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prere— SMGEENIR 03 SPNCE2 iy T Lns e
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Galkaghess Maighiead
PRGOS W8 PRGM S by ATOF Lt Bsnds 10 By
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ESSLACDS THéh 2 ESSLACDH  gulagher Mblarnze wi{1 SIS ICETHIC.
ESILACHE T8 & ESSLACD gelghear Mélange wiv(1 - MESIICEDIC.
[ Exporter ioufe la kste de planiication 1]
8] Cone S Local intranet
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Gestion des données d’acquisition

Pims Backup Tool

Transfert des données des instruments vers une zone de dépo6t
Suppression sécurisée des acquisitions apres leur transfert
Organisation des données en fonction de I'étude auxquelles elle appartiennent

UE425 (QTOF Waters)

répertoire source

[ iU PROD::

répertoire destination

IZ:\

vertiler les analyses

|:| supprimer les fichiers aprés copie

|Analyses | Log |

“Instruments Vaters

Copie des spectres (pkl, prp)

Répertoire contenart les fichiers pkl :

[ IUH1 PRODt skl

Les fichiers gui figurent dans la table ci-dessous correspondent sux fichiers de données de ce type dinstrument . lls peuvent étre recopiés dans e
répertoire destination

[ tous l ALCLIN I inverser

démarrer

&al‘r"ﬂes E{ude Idestination bate i I!Sample Dezcription I!Subm'rt'ter hkl hrp

[]| OXIPRO20050304MS oxyCar I UMCLA . |4 mars 2005 Rd alkylee 25

[]|GFPzonsoanansms2 || || Z:wishareiCo... | 4 mars 2005

[1| GFP20050304MSMS1 hhsharedCo... | 4 mars 2005

[ | GFP20050304MEMS ZbisharedCo... |4 mars 2005

[]| GFP20050304MS DhhisharetCo... | 4 mars 2005

[]lLcust22 hlanc Lhhshare'Bl... |4 mars 2005 hlanc court

(| Loustz controlelc ZbisharetCo... | 4 mars 2005 gfp 12.5 fmoleful court

[]lLcust2a EC12-C13 DT OXMUC.. | 3 mars 2005 12 Jaguinod LCUE1 20 pkl |LCUG1200p0. .

[]|LcUst1g EC12-C13 I oMU | 3 mars 2005 13 Jaguinod LCUE119 pkl [LCUE119 ...

[]lLcust1s EC12-C13 I OXMUC.. | 3 mars 2005 C12C1350:50 Jaguinod LCUET1S pkl [LCUETT SR, | &

: LCUBIT EC12-C13 LT OXMUC.. | 3 mars 2005 C12C13 50050 Jaguinod he
0o

0 analysels) sélectionnée(s)

Copie terminée
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* Description de I'acquisition
| Paramétrage Analyse
] Responsable

* Information sur l'instrument

* Données brutes
* Listes de pics



« Gestion des données d’acquisition

» Accessible aux utilisateurs du systéme pour un transfert vers leur poste de travail

2} PIMS - Microsofi Internet Explarer
Eie b ew Fuortes ok bed
] kel T BN P ks vies_stucy. it

[ 16
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Données brutes
Listes de pics
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Cette recherche permet de retmuver des acquisitions répondant aus chténes ci.dessous
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« Pilotage de I'activité de la plate-forme

— Etats de sorties « Données sur les acquisitions

* Données sur l'activité
Laboratory Acquisition Activity per acquisition nature

”w =
L H — ~ Laboratory Acquisition Activity per instruments

“""-—‘

Number of Acqui:
Mumber of Acguisitions - Blanc Controlelnstrume

upiter =
104

L UF196 = | |
220 1.888 )

Contrale
LC =1

S Controlel
| [ mstrumen
t= 172

Contrale
LC = 220

. |

GET R
536 L

Recherch

Recherch
& w221

Number of Acquisitions - ControlelC  Number of Acquisition

UF196 =
2,679

. Number of Acquisitions - Jupiter Wumber of Acquisitions - UE425

B [usos7
\|38

YuEazs = Blane =
1,817 i

Laboratory Activity (Nbr Acg.) | Contradel ! Caontrolel
| | MELruTsE \ LT
@ Jupiter @ Saturne @ UBOET UE425 @ LIF195| Ut = 239 =411
Recharch Ycantrale | F—
@ = L L1 L Hin
1,884 = -
Mumber of Acquisitions - UF19& Laboratory Activity (Nbr Acg.)

| ® Blanc ® Controlelnstrument @ CantrolelLC RE{.HEI‘E"I&I
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rspectives

«  Embauche de Mimi Grebici
— Soutien du RNG pour 'année 2006
— Développement et aide au déploiement de PIMS

« De nouvelles « forces vives »

— Génopole Montpellier Languedoc-Roussillon
» Christelle Dantec (P. Jouin)
* Recrutement en cours (M. Rossignol)

- Etat d'avancement PIMS
— Stabilité éprouvée depuis 18 mois
— Déploiement possible sur d'autre plates-formes
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spectives
« Comment gérer le partage de PIMS ?

— Evaluation de I'adéquation entre I'infrastructure, les pratiques, les besoins de la
plate-forme et le systeme existant :

1. Parfaite adéquation ...
« Aide a l'installation
« Formation a l'utilisation
* ... dans la mesure de nos moyens

2. Fonctionnalités manquantes - 3 cas de figure :

» Des ressources et compétences disponibles au sein de la plate-forme
* Intégration a I'équipe de développement
» Aide au spécifications et au développement
» Des ressources ... financieres disponibles
» Aide aux spécifications et a I'estimation du travail nécessaire
* Via un contrat de collaboration, financement d’'un poste sur la plate-forme Rhéne-Alpes
+ Encadrement
+ Reéalisation
» Des besoins ... mais pas de moyens
» Aide a I'expression des besoins
* Lobbying commun auprés des instances de tutelle.
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