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Chargement des données
Quelles données conserver ?

Toutes : LIMS
traçabilité complète (normalisation)
complexe, presque spécifique à chaque laboratoire

Données directement utiles à l’interprétation des expériences
traçabilité incomplète
moins complexe et donc plus facile a faire évoluer, moins
dépendant de l’environnement technique

Comment les soumettre ?
Via une personne spécialisée (administrateur)
Par l’utilisateur lui-même

-adapté à la plupart des laboratoires.
-pas besoin d’un environnement informatique important
-l’utilisateur est aussi le meilleur expert de ses données

   Mais interfaces conviviales et rigoureuses.
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Données électroniques

Données non-électroniques

inventaire

sample collect protein samples

Gels

mass
spectrometry

spot
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MW

Data analysis and biological
interpretations

spots matching

Master gel
Gel

image analysis,
spots quantification

electrophoresis
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Saisie manuelle par les utilisateurs
fastidieux

-> risques d’érreurs
=> vérifications automatiques
=> vocabulaire controlé obligatoire

Collection de
formulaires WWW

Un fichier tableur unique
rassemblant toutes les données à
saisir de la plante à l’image

Base de 
données

1 formulaire de
soumission du

fichier

-Petits jeux de données

-Jeux de données volumineux

Les problèmes liés au chargement des données
1) les données non -électroniques
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Les problèmes liés au chargement des données
1) les données non -électroniques

Les vocabulaires contrôlés (~ontologie)
Il s’agit de dictionnaires propres à une thématique et à un

ensemble d’acteurs qui les ont adopté (labo, communauté) associant un
nom (unique) à un objet (biologique).

Les noms déjà en usage dans la communauté doivent être pris en
compte (gestion des synonymes).

*Permettent d’éviter les erreurs de saisie (orthographe)
*Facilitent l’interrogation des bases de données et aident à 

obtenir des réponses exhaustives
*Indispensables à l’intégration semie-automatisée des données

*Tous les champs de la protéomique ne sont pas encore couverts
*A partir d’un certain niveau de détail, les experts divergent 

sur les choix des termes et de leurs définitions (caractères 
phénotypiques et leurs mesures)
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Kepler

Formats et types de données très hétérogènes

CSVs, tabulé XMLs HTML

Fichiers très volumineux

PSI-ml, format
 standart

international

Mon format unique

Base de 
données

Les problèmes liés au chargement des données
2) les données électroniques



bioinformatique pour la
protéomique - Juin 2006 - INRIA

Grenoble

Interface de chargement des données

PROTICdb
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Consultation,
interrogation et

export des
données
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Intégration de la base de données avec des
bases externes

Liens vers Interpro, Kegg, …
Annotation automatisée des données

Les liens peuvent être basés sur
Vocabulaire contrôlé
ID non ambiguës (Sequence: embl id)
Déclarations d’expert

Exemple: annotation des spots avec les termes de la Gene
Ontology (GO)
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the Gene Ontology



bioinformatique pour la
protéomique - Juin 2006 - INRIA

Grenoble

Le navigateur de
gels



bioinformatique pour la
protéomique - Juin 2006 - INRIA

Grenoble

0

10000

20000

30000

40000

50000

800 1300 1800 2300 2800

(m/z)

in
te

n
s
it

é
 r

e
la

ti
v
e

*
*

*

*

*

**

*

*

*

*
*

 = peptide trypsique*

0

10000

20000

30000

40000

50000

800 1300 1800 2300 2800

(m/z)

in
te

n
s
it

é
 r

e
la

ti
v
e

*
*

*

*

*

**

*

*

*

*
*

 = peptide trypsique*

0

10000

20000

30000

40000

50000

800 1300 1800 2300 2800

(m/z)

in
te

n
s
it

é
 r

e
la

ti
v
e

*
*

*

*

*

**

*

*

*

*
*

 = peptide trypsique*

BioWorks

ProteinLynx GS 

LaunchPad 

MzData

Mascot

Phenyx

Dépôts publiques
de données

espace de 
stockage des 

données

Interface graphique
utilisateur

Consultation, interrogation et exportation
des données
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Prochaines versions de PROTICdb
Correction de bugs

Formulaire unique pour la soumission de tous les types de
données

Outil de consultation des spectres de masse annotés

Amélioration des outils d’édition et de suppression des
données

futures versions de PROTICdb

Stockage des résultats d’analyses statistiques

Elargissement de l’intégration de données
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PROTICdb est disponible
gratuitement


